Практична робота
Тема: Старіння і вимирання видів і родів живих організмів
Завдання 1. Використовуючи дані, наведені на малюнках 1А-Б, випишіть приклади тривалості існування різних родів живих організмів, що мешкали в різні геологічні періоди історії розвитку життя на Землі. Чому настільки істотно розрізняються тривалості існування різних родів живих організмів?
Рис 1А. Пермський період (299 – 251 млн.р.т.)
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Рід Ніктіфреретус (Nyctiphruretus) - травоїдні рептилії. 282 - 278 млн.р.т.
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Рід Антеозаври (Anteosaurus) - рептилії.
266 - 260 млн.р.т.
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Рід еунотозаври (Eunotosaurus) - рептилії, проміжна група між черепахами і їх предками.
265,8 - 251 млн.р.т.
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Рід Мезозавр (Mesosaurus) - рептилії, що мали наземних предків і повторно повернулися у воду.
290 - 270 млн.р.т.
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Рід Котилорінхи (Cotylorhynchus) – крупні травоїдні рептилії. 299 - 265 млн.р.т.
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Рід Василіски (Plumed Basilisk) – рептилії.
260 млн.р.т. – 0.
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Рід Ареосцеліс (Araeoscelis) - комахоїдні рептилії. 284,4 - 275,6 млн.р.т.
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Лікозухус (Lycosuchus) - хижі рептилії.
265 - 245 млн.р.т.
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Скам'янілі відбитки листя голонасінних рослин роду гігантоптеріди (Gigantopterids) (насіннєві рослини). 260 - 250 млн.р.т.
Рис. 1Б. Кайнозойська ера (65 млн.р.т. - сьогодні)
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Амебелодон - рід вимерлих ссавців ряду хоботні.
8 - 6 млн.р.т.
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Гіппаріони (Hipparion) вимерлий рід родини конячих. 23 млн.р.т. - 0,781 млн.р.т.

	


Череп німравіди (Hoplophoneus mentalis) - шаблезубого хижака. 37 - 9 млн.р.т.
	


Палеотрагус (Palaeotragus primaevus) - вимерлий рід примітивних представників сімейства жирафових.
20 - 2,5 млн.р.т.

	


Рід Смілодони (Smilodon) - шаблезубі коти.
2,5 - 0,1 млн.р.т.
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Рід Дріопітеки (реконструкція) - предковая група для людей, шимпанзе, горил. 20 - 15 млн.р.т.
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Череп ардіпітека (Ardipithecus ramidus) - представника давнього роду гомінідів. 5,8 - 4,4 млн. років тому.
	
[image: image16]
Сахелантропа (Sahelanthropus tchadensis), 6-7 млн.р.т. Це - загальний предок людини і шимпанзе.



Завдання 2. Проаналізуйте дані, наведені на гістограмі (Рис. 2) і дайте відповідь на наступні запитання:

1) Вкажіть середню тривалість існування родів живих організмів (млн.р) в Ордовику-Пермі, в Тріасі-Юрі і в Палеогені-Неогені: _______________________________________________________
2) У чому полягає механізм старіння і вимирання видів і родів живих організмів? ______________
_______________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________

3) Як Ви вважаєте, в чому причина зростання тривалості існування родів в історії розвитку життя на Землі? ____________________________________________________________________________
__________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________________
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Рис. 2. Синіми крапками відзначені моменти великих вимирань на рубежі Палеозою/Мезозою і Мезозою/ Кайнозою. Позначення періодів Палеозою: Cm - Кембрій, O - Ордовік, D - Девон, C - Карбон, P - Перм; Мезозою: T - Тріас, J - Юра, K - Крейда; Кайнозою: Pg - Палеоген, Ng - Неоген. За: Марков, 2002; дані перераховані у відповідності з новою (2004 р.) геохронологічною шкалою.

Завдання 3. Проаналізуйте графік зміни середніх температур на поверхні Землі за останні 542 млн. років і дайте відповідь на наступні питання:

1) Нанесіть на графік температур час масових вимирань видів живих організмів.________________________________________________________
2) Збігаються чи ні за часом температурні скачки і епохи масового вимирання видів? Який часовий інтервал, в середньому, відокремлює ці події? 

_____________________________________________________________________________________________________________________________

3) На підставі отриманих даних зробіть висновок про те, якою є основна причина масового вимирання видів - катастрофічна травматична загибель або прискорене старіння видів в несприятливих стресових умовах навколишнього середовища? __________________________________________
______________________________________________________________________________________________________________________________

______________________________________________________________________________________________________________________________
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Рис. Динаміка температур навколишнього середовища в Фанерозої. Де: осі ОХ – геологічний час, млн..р.т. (Кембрій –Пліоцен); тис. років тому (Плейстоцен-Голоцен); по осі ОУ – температура навколишнього середовища; Cm – Кембрій, O – Ордовик (масове вимирання видів наприкінці Ордовика ≈ 440 млн. років тому; різьке похолодання клімату); S – Силур; D – Девон (масове вимирання видів в Девоні ≈ 365 млн. років тому; різьке потепління клімату); C – Карбон; P – Пермь (масове вимирання видів в Пермському періоді ≈ 250 млн. років тому; різьке похолодання клімату); Tr – Тріас (масове вимирання видів в Тріасі ≈ 215 млн. років тому; різьке потепління клімату); J – Юра; K – Крейда (масове вимирання видів в Крейдяному періоді ≈ 65 млн. років тому; падіння великого астероїда).
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